
Einführung in die Gentechnologie
Erwin R. Schmidt

• Vorlesung # 11
• 30. 06. 2009



Next generation sequencing
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Stand der Genomik 25. 06. 09
() Stand vor einem Jahr

• 1035 (815) komplette Genome sequenziert und 
publiziert

861 (672) Eubakterien
64 (27) Archebakterien 

110 (94) Eukaryoten
• 4932 (2874) aktuelle Genomprojekte

2605 (1848) Bakterien
96 (90) Archebakterien
1029 (936) Eukaryoten
167 (130) Metagenome

http://www.genomesonline.org/gold.cgi



Vollständig sequenzierte Genome



Vollständig sequenzierte Genome

Quelle: NCBI; Entrez Genome















BMC: Baylor College of Medicine
Genoscope: Centre National de ´sequencage
Sanger: ThéWellcome Trust Sanger Institute
WashU: Washington University Genome

Sequencing Center
JGI: Joint Genome Institute, 

Departmant of Energy, USA
BROAD: Eli & Edythe Broad Institute 

(MIT, Whitehead, Harvard Univ.)
JCVI: J. Craig Venter Institute






